Chaque organisme
vivant laisse sur
son passage des

traces d’ADN...

... Qui peuvent
étre utiles pour :

» INVENTORIER LA BIODIVERSITE
Metabarcoding

» DETECTER UNE ESPECE
PCR quantitative
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Assignation taxonomigue
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GTCGAATTCAAC.TCCTAG
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Triturus cristatus
—* Caecilia perdita
Rana arvalis

Pas d'amplification

Tableau de présence/absence de I'espéce ciblée

Rana arvalis

Présence

Liste et abondance relative des taxons présents pour chaque échantillon
(exemple : inventaire amphibiens)

Ordre Famille m Espéce ‘ Echantillon1 | Echantillon2 | Echantillon 3
68458 164 35481

Possibilité de quantification :

Absence

Caudata  Salamandridae  Triturus  Triturus cristatus = Ratio indicateur
Gymnophiona  Caecilidae  Caecilie  Caecilia perdita 0 537 4697 Echantillon 1 @ + Nombre de copies d'’ADN
. St i o e 9 Echantillon 2 @ par gramme de sol ou litre
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*nombre de séquences obtenues pour chaque taxon

@ Méthodes non invasives
@ Détection d’espéces rares

@ Mise en ceuvre simple et peu onéreuse

@ Inventaire taxonomique global a partir d’'un simple prélevement
@ Compléementaire aux inventaires traditionnels
@ Résolution margueur-dépendante

@ Signal semi-quantitatif (abondances relatives au sein d'un
échantillon)

Gestion d’'espéces menacées et invasives Etude de régime alimentaire ] Programme de réhabilitation

@ Speécificité et probabilité de détection accrues
@ Possibilité d'obtenir un signal quantitatif

@ Une seule espéce ciblée

Etudes dimpact Cartographie de biodiversité Compréehension de communautés ecologiques
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